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Hbr. Y1aan06aarap XoTbIH J1abopaTopuya
1 10 v Bacillus subtilis 21 Bacillus subtilis Xanrantrait
2 11 v Salmonella 22 Salmonella Xanranrrait
3 12 v Micrococcus luteus 23 Micrococcus luteus XaHrantrai
4 13 N Listeria monocytogenes 24 Listeria monocytogenes Xanrantrai
5 14 v Enterococcus faecalus 25 Enterococcus faecalus Xanranrrai
6 15 N Enterococcus faecalus 26 Enterococcus faecalus Xanranrrait
7 16 v Micrococcus luteus 27 Micrococcus luteus Xanrantrai
8 21 N Bacillus subtilis 28 Bacillus subtilis Xanranrrai
9 22 \/ Escherichia coli 29 Escherichia coli Xanranrrai
10 23 v Micrococcus luteus 30 Micrococcus luteus Xanrantrai
11 24 V Enterococcus faecalus 31 Enterococcus faecalus Xanranrrai
12 25 N Listeria monocytogenes 32 Listeria monocytogenes Xanranrrai
13 26 B Bacillus subtilis 33 Salmonella Xauraarryii
14 28 N Salmonella 34 Salmonella Xanranrrait
15 30 \/ Aspergillus fumigatus 35 Aspergillus fumigatus Xaurantrait
16 33 RN Pseudomonas aeruginosa 36 Xapuy upyynsseyi -
17 34 v Micrococcus luteus 37 Micrococcus luteus Xaurantrait
18 151 N Bacillus cereus 38 Bacillus cereus Xauranrrai
Xoép. XYHCHHH COPHIITHIH J1a00paTOpUy
19 40 N Aspergillus fumigatus 39 Aspergillus fumigatus Xaurantrai
20 41 B Pseudomonas aeruginosa 40 Pseudomonas aeruginosa Xauranrrai
21 42 N Bacillus subtilis 41 Bacillus subtilis Xauranrrai
22 124 \/ Bacillus cereus 42 Bacillus cereus Xanranrrai
23 156 N Salmonella 116 Salmonella Xauranrrait
T'ypaB. XstHAITBIH HTIIMIKJIITICIH JIA00PATOPHITH HATIACIH CYJLKII
24 50 v Enterococcus faecalus 43 Enterococcus faecalus Xaurantraii
25 51 v Enterococcus faecalus 44 Bacillus subtilis Xaurajarryi
26 52 N Staphylococcus aureus 45 Staphylococcus aureus Xaurantrait
27 53 v Pseudomonas aeruginosa 46 Pseudomonasaeruginosa Xaurantrait
28 54 N Bacillus cereus 47 Bacillus cereus Xaurantrait
29 55 v Staphylococcus aureus 48 Staphylococcus aureus Xanrantrait
30 56 N Escherichia coli 49 Escherichia coli Xauranrrai
31 57 v Pseudomonas aeruginosa 50 Pseudomonas aeruginosa Xanranrrai
32 58 N Aspergillus fumigatus 51 Aspergillus fumigatus Xanranrraii
33 59 N Salmonella 52 Salmonella Xawnranrrait
34 60 N Escherichia coli 53 Escherichia coli Xaurantrait
35 61 v Pseudomonas aeruginosa 54 Pseudomonas aeruginosa Xaurantrai
36 62 N Escherichia coli 55 Escherichia coli Xaurantraii
37 63 v Listeria monocytogenes 56 Listeria monocytogenes XaHrantrai
38 64 v Aspergillus fumigatus 57 Aspergillus fumigatus Xauranrrai
39 65 N Listeria monocytogenes 58 Listeria monocytogenes XaHranrrai
40 66 N Aspergillus fumigatus 59 Aspergillus fumigatus Xauranrrai
41 68 \/ Bacillus subtilis 60 Bacillus subtilis Xauranrrai
42 69 v Listeria monocytogenes 61 Listeria monocytogenes Xanranrrai
43 72 v Escherichia coli 62 Escherichia coli Xanranrrait
44 09 N Pseudomonas aeruginosa 63 Pseudomonas aeruginosa Xanrantrai
ﬂ,epﬂB.YﬁJ‘lL{Bf’pl/lﬁH A0TOO0A XAAHAJITBIH COPUJITBIH Jlaﬁopa'ropuyn
45 73 N Bacillus subtilis 64 Bacillus subtilis Xaurantraii
46 74 v Aspergillus fumigatus/cepea/ 65 Hnpaseyii XaHrantrai
47 75 N Staphylococcus aureus 66 Staphylococcus aureus Xanranrrai
48 76 B Staphylococcus aureus 67 Staphylococcus aureus XaHranrrai
49 78 N Salmonella 68 Salmonella Xanranrrait
50 79 N Bacillus cereus 69 Bacillus cereus XauranTrait
51 80 v Pseudomonas aeruginosa 70 Pseudomonas aeruginosa Xaurantraii
52 82 v Pseudomonas aeruginosa 71 Staphylococcus aureus Xauraarryi
53 83 RN Bacillus cereus 72 Bacillus cereus Xanranrrai




54 84 v Escherichia coli 73 Escherichia coli Xaunranrrail
55 91 v Staphylococcus aureus 74 Staphylococcus aureus XaHranrran
56 94 \/ Bacillus cereus 75 Bacillus cereus Xanranrrai
57 95 N Bacillus subtilis 76 Bacillus subtilis Xanranrrai
58 81 v Aspergillus fumigatus 77 Aspergillus fumigatus Xanrantrai
59 08 RN Aspergillus fumigatus 78 Aspergillus fumigatus Xanrantrai
60 86 v Enterococcus faecalus 79 Enterococcus faecalus Xanrantrai
61 89 N Bacillus subtilis 80 Bacillus subtilis Xauranrrai
62 90 V Escherichia coli 81 Escherichia coli XanranTrait
63 106 N Escherichia coli 82 Escherichia coli XaHranrrai
64 144 B Escherichia coli 83 Xapuy upyynaseyi
65 96 N Salmonella 84 Listeria monocytogenes Xaurajarryi
66 110 N Pseudomonas aeruginosa 85 Pseudomonas aeruginosa Xaurantrait
67 111 N Escherichia coli 86 Escherichia coli Xaurantrait
68 107 v Salmonella 87 Bacillus cereus Xauraarryi
69 113 N Salmonella 88 Salmonella Xaurantrait
70 116 v Staphylococcus aureus 89 Staphylococcus aureus XaHrantrai
71 117 v Pseudomonas aeruginosa 90 Pseudomonas aeruginosa Xanrantrai
72 118 B Pseudomonas aeruginosa 91 Staphylococcus aureus Xanraiarryit
73 119 v Bacillus cereus 92 Bacillus cereus Xanrantraii
74 121 v Pseudomonas aeruginosa 93 Escherichia coli XaHrajurryii
75 123 N Salmonella 94 Salmonella Xauranrrait
76 135 \/ Bacillus cereus 95 Bacillus cereus Xanranrrai
77 136 N Pseudomonas aeruginosa 96 Pseudomonas aeruginosa Xauranrrai
78 152 v Escherichia coli 97 Escherichia coli XaHranTrai
79 145 N Escherichia coli 98 Staphylococcus aureus Xaurajarryit
80 146 v Staphylococcus aureus 99 Staphylococcus aureus Xanrantrai
81 149 N Staphylococcus aureus 100 Staphylococcus aureus Xanranrrai
82 150 N Staphylococcus aureus 101 Escherichia coli Xauraarryit
83 154 v Staphylococcus aureus 102 Staphylococcus aureus Xaurantrait
84 155 v Salmonella 103 Salmonella Xaurantrait
Tag. OMuiiH YHJIABIPHITH J0TO0] XSIHAJITBIH J1a60PaTOPHY
85 100 v Aspergillus fumigatus 104 Aspergillus fumigatus Xaurantrait
86 101 N Pseudomonas aeruginosa 105 Pseudomonas aeruginosa Xaurantrait
87 102 v Staphylococcus aureus 106 Staphylococcus aureus Xamrantrait
88 103 v Staphylococcus aureus 107 Staphylococcus aureus Xaurantrait
89 104 v Escherichia coli 108 Escherichia coli Xamrantrait
90 142 v Salmonella 109 Salmonella Xaurantrait
91 143 v Salmonella 110 | Salmonella Xanranrrait
92 157 N Salmonella 117 | Salmonella Xauranrrait
3ypraa. MaJi 3MH3JI3T, apUYH L3BPUIiH J1a00paTOPHiiH CYJIKII
93 803 N Staphylococcus aureus 111 Bacillus cereus XaHraurryii
94 814 N Staphylococcus aureus 112 Staphylococcus aureus Xauranrrai
95 815 N Pseudomonas aeruginosa 113 MXT na0opatopy A3KHUAT
XYpraaryit
96 105 v Pseudomonas aeruginosa 114 Pseudomonas aeruginosa Xanranrrai
97 109 v Escherichia coli 115 Escherichia coli Xauranrrai
XUMMITH YP YAJIBAPBIH COPWITBIH YP JIYHTCUWH YHDJIIIIHUI HIT T
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/n | JlaGopatopuiiH | Byma3rmxyyHmii Toiimon YH3,11r33 Toiimon YH34133
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Yuiz,% Z-0H00 Maec,% Z-0H00
Hbr. Yiaan6aarap XoTbIH J1a00paTo puyx
1 21 1 11.27 0.31 XaHrantrai 0.23 -0.6 XaHranrrai
2 23 2 115 0.61 XaHranTrait 0.3 0.8 XaHranrrai
Xoép. XyBuiiH X3BILIMIiH J1a0opaTopuyR
3 79 19 13 2.61 IprasImii 0.37 2.22 IprasImIii
4 135 33 11.73 0.92 XaHranTrait 0.33 14 XaHrantrai
5 86 25 10.98 -0.08 XaHranTraii 0.26 0 XauHranrraii
6 95 22 10.9 -0.19 XaHranTrait 0.31 1 XaHranrrai
7 41 6 10.72 -0.43 Xanranrrait 0.28 0.4 Xauranrrait
8 136 34 10.5 -0.72 XaHrantrai 0.23 -0.6 XaHranTran
9 28 3 10.48 -0.75 XaHnranrraii 0.235 -0.5 Xanranrrai




10 107 31 10.5 -0.72 XaHranrrai 0.29 0.6 Xanranarrai
11 73 42 10.43 -0.81 XaHrayirran 0.2 -1.2 XaHranrrai
12 75 18 10.68 -0.48 XaHrayirran 0.31 1 XaHranrrai
13 82 21 10.2 -1.12 XaHranrraii 0.2 -1.2 Xanranrrai
14 80 20 10.99 -0.07 XaHranrraii 0.22 -0.8 Xanranarrai
15 153 39 9.75 -1.72 XaHranrraii 0.2 -1.2 Xanranrrai
16 119 32 10.6 -0.65 Xanranrrait - - Xapuy MpYYJIIryii
17 139 36 10.97 -0.16 Xanranrrai 0.28 0.4 Xanranrrait
18 156 40 10.97 -0.16 Xanranarrai 0.25 -0.2 XaHranrrai
19 42 7 10.84 -0.33 Xanranrrai 0.24 -0.4 Xauranrrait
20 89 26 10.61 -0.64 Xanranrrai 0.26 0 XaHranrrai
21 124 8 10.78 -0.41 XaHrayirran 0.34 1.6 XaHranrrai
22 08 24 105 -0.79 XaHrayrran 0.24 -0.4 XaHranrrai
23 90 27 10.43 -0.81 Xanraiarrai 0.21 -1 Xauranrrait
24 85 35 11.3 0.35 XaHranarrai 0.22 -0.8 XanHranrrai
25 84 43 12.56 2 Xanranrrait 0.46 4 Xanraarryi
26 157 41 12.4 1.81 XaHraynrran 0.21 -1 XaHranrrai
27 111 30 10.2 -1.12 XaHraynrran 0.3 0.8 XaHranrrai
28 96 29 115 0.61 XaHranrrai 0.23 -0.6 Xanranrrai
29 81 23 12.92 251 IprasImii 0.17 1.8 XaHranrrai
30 30 4 105 -0.72 XaHranarrai 0.22 -0.8 XaHranrrai
31 33 5 10.47 -0.76 Xanranrrai 0.24 -0.4 Xanranrrai
T'ypaB. OpoH HYTIHIiH CYJI:K33 J1a00PaTO pHY/
32 66 14 12.59 2 Xanranrrai 0.24 -0.4 Xauranrrai
33 62 12 10.35 -0.92 Xanranarrai 0.28 0.4 XaHranrrai
34 50 50 11.12 0.11 Xanranrrai 0.24 -0.4 Xanranarrai
35 09 17 11.05 -0.01 Xanranrrai 0.23 -0.6 Xanranarrai
36 56 10 11.08 -0.05 Xanranrrai 0.23 -0.6 Xanranarrai
37 60 45 10.5 -0.79 XaHranrraii 0.3 0.8 Xanranrrai
38 58 11 10.9 -0.19 Xanranrrait 6.7 128 Xanraarryi
39 51 49 11.8 1.01 Xanrayrrai 0.26 0 Xanranrrai
40 72 16 11.4 0.48 XaHrayrran 0.22 -0.8 XaHranrrai
41 53 9 115 0.61 XaHranarrai 0.34 1.6 XaHranrrai
42 69 15 10.3 -0.99 Xanranrrait 0.28 0.4 Xauranrrai
43 64 13 11.13 0.12 Xanranrrait 0.24 -0.4 Xanranrrait
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66
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Wnpox éctoit
Nnpox éctoit
Nnpox éctoit
Winpax écroit
Winpax écryii
Winpax écryit
Winpax écryii
Wipax écryii
Winpax écryii

Hpyyncsn
AYH
Wmspeon
Wmpeon
Wmpeon
Mispesn
Winpasryit
Wnpasryit
Wnpooryit
Wipasryit
Wnpooryit

Onuza

Hpyyncsn
AYH

5.4ppt
5.35ppt
5.2ppt
4.8ppt
0.22ppt

Z-0HOO

111
0.93
0.37
-1.11
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Xanranrtrai
Xanranrtraii
Xanranrtraii
XaHranrrai
XaHranrrai
XaHranrrai
XaHranrrai
XaHranrrai
XaHranrrai
XaHranrrai
XaHranrrai
XaHranrrai
XaHranrraii
XaHrantryi




YPITAMJIBIH PYYJ AXY, XOPHO [[P3PUINH JABOPATOPUIH COPWUITHIH JYHTAWH HITTIIJ
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Hbr. XsHAJITBIH HTIIMAKJIATACIH J1a00paTOPUIiH HATACIH CYJLKII
1 50 N 32 Polygonum convolvulus — Yenep tapHa | Xauranarrai
Avena fatua- Xonruo xouryy Oyaaa
2 51 33 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xanranrrait
N Avena fatua- Xonruo xomuryy 6ynaa
3 52 N 34 OpoJtiiox 6OITOMKIYi
4 53 35 Polygonum convolvulus — Yemep tapua | Xanranrrait
\/ Avena fatua- Xonruo xouryy 6ymaa
5 54 36 Polygonum convolvulus — Yenep tapHa | Xauranarrai
\/ Avena fatua- Xounruo xomuryy 6ynaa
6 55 37 Polygonum convolvulus — Yenep tapna | Xauranarrai
N Avena fatua- Xonruo xormryy 6ymaa
7 56 38 Polygonum convolvulus — Yemep tapua | Xanranrrait
v Avena fatua- Xonruo xoryy Oymaa
8 58 39 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xanranrrait
v Avena fatua- Xonruo xouryy Oyaaa
9 59 40 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xanranrrait
\/ Avena fatua- Xonruo xorryy 6ymaa
10 63 41 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xauranrrait
\/ Polygonum convolvulus — Avena fatua- Xonruo xouryy 6ymaa
11 64 Yemep TapHa 42 Polygonum convolvulus — Yenep tapra | Xarranrrait
\/ Avena fatua- Xonruo xormryy Avena fatua- Xonruo xouryy 6ynaa
12 65 6ynaa 43 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xauranrrait
v Avena fatua- Xonruo xouryy 6ymaa
13 66 44 Polygonum convolvulus — Yemep tapua | Xanranrrait
v Avena fatua- Xouruo xoryy Oymaa
14 68 45 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xarranrrait
N Avena fatua- Xonruo xouryy Oynaa
15 69 46 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xanranrrait
Avena fatua- Xonruo xoryy 6ymaa
16 71 47 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xauranrrait
\/ Avena fatua- Xomnruo xorryy 6ymaa
17 72 v 48 Polygonum convolvulus — Yenep tapra | Xanranarrait
Avena fatua- Xonruo xoryy 0ymaa
18 09 v 49 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xauranrrait
Avena fatua- Xonruo xouryy 6ynaa
Xoép. Tepuiin 60,10H XyBHiiH 6MYHT OPOJILOIY J1a00PATOPHYA
19 41 N 31 Polygonum convolvulus — Yenep tapHa | Xauranrrai
Avena fatua- Xouruo xoryy 6ynaa
20 77 50 Polygonum convolvulus — Yenep tapuaa | Xarranrrait
v Avena fatua- Xonruo xouryy Oynaa
21 83 51 Polygonum convolvulus — Yenep tapHa | Xauranarrai
N Avena fatua- Xonruo xoryy 6ymaa
22 89 N 52 Xapuy npyynsaryi =
23 87 N 53 Polygonum convolvulus — Yemep tapua | Xanranrrait
Avena fatua- Xonruo xoryy 0ymaa
24 88 Polygonum convolvulus — 54 Polygonum convolvulus — Yemep tapua | Xanranrrait
v Yesep TapHa Avena fatua- Xonruo xouryy 6ynaa
25 112 v Avena fatua- Xouruo xomyy 55 Agropyron repens -Meixee xuar Opramnmit
Gynaa Polygonum convolvulus — Yenep tapHa
Chenopodium album-uiaraan snyyns
26 107 N 56 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xauranrrait
Avena fatua- Xonruo xouryy 6ymaa
27 133 N 57 Opouiiox 60TOMKIYi -
28 113 58 Polygonum convolvulus — Yenep tapua | Xanranrrait
\ Avena fatua- Xonruo xorryy Oymsaa
29 118 v 59 Polygonum convolvulus — Yenep tapna | Xauranrraii !
Avena fatua- Xonruo xoryy 6ymaa
Trisetum flavescens-map oBbéoc
30 122 N 60 OpoJtox 60JOMKIYi -




31 148 \/ 61 Polygonum convolvulus — Yenep tapna | Xauranarrai
Avena fatua- Xonruo xomryy 6ymaa
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Xsinaateid gagopatopn  Torrtoocon yrra / 0.490 +0,0256 ctanmaprt xazaiiar 0.02 /
1 [ 12 T N ] [ 300 ] 0.499r | (Z=0.45) [ XaHranTTait
OMuIiH YHJIBIPHIH 10TO0] XSIHAJITHIH J1a0opaTopu
2 100 N 301 0.499r (Z=0.45) Xauranrrait
3 101 N 302 0.437r /£0.025/ (Z=-1.4) Xanranrraii !
4 102 ¢ 307 0.483r (Z=-0.35) XaHranrrait
5 103 v 0:450x 303 0.495r (z=0.25) Xattranrrait
6 104 N 305 0.499r (Z2=0.45) XaHranTrai
7 142 N 304 0.505r (Z=0.75) XauranTrait
8 143 N 306 0.499r (Z=0.45) Xauranrrait
9 157 v 308 0.494r (z=0.2) Xanranrrait
BAKTEPHIAH TOOT / Shigella/ TOOJIOX COPWITBHIH JIYH
2019 onst 1 39mx
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Hbr. Yiaan6aarap XOThIH 1ab0paTopHys
Shigella -uiin T00 TOmOPXOiiNICOH AYH / cranaapT xa3aiar 0.05/
1 10 01 log 5.0 (Z=0.4) Xanrajirrai
2 11 02 log 5.07 (Z=1.8) XaHranrraii
3 12 03 log 4.97 (z=-0.2) Xauranrraii
4 13 04 log 4.97 (Z=-0.2) XaHranrrai
5 14 05 log 5.0 (z=0.4) XanHranrrai
6 15 06 log 4.93 (Z=-1) XaHranrrai
07 log 4.97 (Z=-0.2) Xanranrraii
7 22 08 log 5.0 (2=0.4) XaHranrrai
8 24 09 Shigella -niin log 4.95 (2=0.6) Xanranrrai
9 %5 010 Toor Torroox log 4.98 109 5.0 (Z=0.4) Xanranrrat
10 30 011 log 5.07 (Z2=1.8) XaHranrrai
Xo€p. OpoH HYTTHITH CYIDK33 JIaO0PaTOPHy]
11 57 012 log 4.88 (Z=-2) Xauranrraii
12 63 013 log 5.08 (Z=2) Xanranrraii
13 65 014 ) log 4.98 (Z2=0) Xanranrraii
14 72 015 Shigella -uitn log 4.97 (Z=0.2) Xauranrrait
15 09 016 Toor Torroox log 4.98 log 5.63 (Z=13) XaHraurryii




HSAHTAAH UAIBXU TOJOPXOMJICOH COPUITHIH JYH
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n XaJiBapryiskyy/13x 601ucbiH HAH YHJIYIIX HIIBXU
& = E =
§. g ‘é g Baiix écroit yp nyH J1ab0paTOpHUitH HPYYICIH YP AYH YHOIIT3)
2 2
Hbr. Yaaan6aaTap XoTbIH J1aGopaTopuy
1 21 50 108 104 10° 6yroy 1000-100000 mx 102- 10 w usaruita 6ue E.coli, XaHranrrai
HaHTHH Oue Escherichia .coli, Pseudomonas aeruginosa, Bacillus
Staphylococcus aureus cereus, Staphylococcus, 33par
aryyjicaH yycMalbil' XalIABapryiKyyJIoB. aryyscaH CyCIICH3MHT
XaJIABapTyIKYYI3B.
2 23 51 108 104 10° 6yroy 1000-100000 1 108- 104 w usaruita 6ue E.coli, Xauranrrai
wsaruitn Ome Escherichia .coli, Staphylococcus, 3spar aryyscan
Staphylococcus aureus CYCIICH3HUIT XallIBAPTYiXKYYIIB.
aryyicaH yycCMalbil' XalABapryiKyY/IoB.
3 26 52 108 104 10° 6yroy 1000-100000 mx XanaBapryWTrasiuitH MaTepHajbH XaHnranrrait
HaHrMiiH Oue Escherichia .coli, HSIHTHIH 3CPAT UIDBXH Hb
Staphylococcus aureus Salmonella-uiin 103 Gara yex
aryyicaH yycMalbil' XalABapryiKyY/IoB. UBXUTHI GaitHa.
4 28 53 108 104 105 6yroy 1000-100000 mx 102- 104 w uaurHiin 6ue Bacillus Xanranrrait!
Hauruiin  6ue Escherichia .coli, cereus, -uiiH XyBbJ HIDBXUTIH
Staphylococcus aureus 6Gaiina. Salmonella-uii xyBb
aryyjicaH yycMalbil' XalABapryiKyyJIdB. WBXUTY GaiiHa.
Xoép . XyBuUiiH X3BILIMIiH XYHCHUIl YHJIABIP
5 136 54 103104 105 6ytoy 1000-100000 1xx 10%- 10° w Hanruiin Ooue Bacillus Xanranrran
wsaaruitn 6ue Escherichia .coli, cereus, E.coli 3apar aryyncan
Staphylococcus aureus CYCIICH3HHT XaJlIBApTYHKYYIIB.
aryyjicaH yycMaJIbIl' XaJIABapryiKyYJIdB.
6 139 55 103 104 105 6yroy 1000-100000 1 Vpranrryit Too10X 6OITOMKIYIH
HsaHruiin Oue Escherichia .coli, /apuyH 4aHap TOJOPXOIJIOB./
Staphylococcus aureus
aryyJicaH yyCMaJbIl' Xall{BapryiKyyJIdB.

XABYJUI-UMH BUICIYT-UMH YP YAJBAPBIH COPWITBHIH IABOPATOPU




YHaar3suuii Taiioap

1. HsH cyAIadbIH yp YaABaPbIH COPHIT

a.

MUKpOOHONOTHIH yp YaIBapblH COPHJITBIT YaHAPBIH /xandeapayyican baxmepu uapyynsxl
YHUTIRI9)P MTIAMKIIATICOH TOPUIH, OPOH HYTTUIH Xapbsa J1abopaTopu XyBHIUH XIBILITUHH
HUMT 97 naboparopu 3axuanra ercHeec 95 mabopaTopuyj IIWHXWITIHUA Yp IYHTI3D
XaJIBapIIyyJIcaH OaKTepH WIPYY/IdX IMUHKIITIHA 88.2% xanrantrait, 11.7% xaHrantryi
OpOJILOXK 2 1a60paToOpH OPOILIOX OOJIOMKIYHIIIP YHAIII 3B,

Shigella / ATCC 23364 / -mitn  (10'-10° mumrpyymanT Gyxmii yimasspuiiH mTamm)
OakTepuap XalBapiyyJicaH ycaH YyCMallJ] HIHTHIH TOO TOJOPXOUIOX COPHIITOH/I OPOIIIIOTY
UTTIMIKIITIICOH TOPUIH, OPOH HYTTUIH XyBHHH emMunT 16 mabopatopu opomicHooc 94.8%
XaHTanTTa, 6.2% XaHranTryi oposoX MIMHKUITIH XaMparacan OaiiHa.

ApuytransiH OOWCHIH HSHJ YIHITWIdX UIIBXH TOJOPXOWIOX HIMHXKWITIIHI 6 naboparopu
oposrcHooc 5 mabopatopu 83.3% xanrantrait, 16.7 % TOOII0X OOTOMKIYHI39p YHIISTIIB.

2. XuMuMiiH yp 4agBapbIH COPHIT

a.

XUMUIAH yp 4aJIBapblH COPUIITOH]T OPOJILICOH JIAO0PaTOPUY ] TOMMOH/T YHHTIIAT TOAOPXOHIOX
VAAMICAAIM apeaap THHKII3HA 43 1adoparopu opodrcHooc 97.7% xanrantraii, 2.3 %
APIA393TIN  YHAJIITIIB.

I"oiiMoH aBc TOOPXOMIOX yramxucianm apeaap IMUHKUITISHL 42 1a00paTopy OPOJIICHOOC
xapuy upyyiryi 1 mabGoparopu, 92.8% xanrantrait, 4.8% xaHrantryi, spramsaamii 2.4%
YHOJIOTIIB.

Baraxxut muHxunrsHui apraap /Jamnsa/ adiatokcud M1 TOIOPXOHWIOX MIUHXKUITIIHA 5
nabopaTtopu OpoiokK Yp AyHT TooricHooc 80% xanranrraid, 20% XaHTaITryd YHAJISTIIB.
bBaraxxut mmmxunrasHuil apraap / HummH yer xpomarorpaduitn apra / apnarokcun Ml
TOJIOPXOMIIOX MTUHKUITAIHI 9 maboparopu oponiox yp ayHr TooricHooc 100 % xanranrrait
YHOJIITIB.

3. YpramuibiH 3pyYJI axyii, XOpHo IPIPHIiH YP YaABaPBIH COPHITOH/I OPOJIIIOrY JiabopaTopu
a) Xor ypramJybIH Yp TOJOPXOWIIOX Yp YaJBapbiH COPUITOH/] OPOH HYTTUIH XSHAITHIH, XYBHUH

XIBIUIMHH HUAT 31 jabopaTopu OpoJIOX CaHal ercHeec 28 jnabopaTopuilH IyH HpX 3
7a00paTOpH MIMHXKUIITID XUHX OOJIOMKIYH TCIH Xapuy UpyyiacHdc 96.4% Hp XaHranTTai
caift, 4.6 % spran3’eT3il YHIIITIIB.

4. DMUHH XSIHAITBIH YP YaJBapbiH COPUITOH/] OPOJIIIOTY JIadopaTopu

a)

IlapanieTamMoJIbIH  MIAXMaJl 3MUMH aryyJIaM>KUUTI TONOPXOWJIOX yp 4YaABapblH COPWITOHI
SMUHH YHIIBIpHUiH 9 1abopaTropy opoiiox canan ercieec 9 sadopartopwuiin nyH upx 100 %
Hb XaHTAJITTal CailH YHAJIAIIIB.



